HENRY Biobanken Tool
Update: Zelllininen und Tiere

Update: ZBR Meldemodul fur Biomaterial

Ein Biobanken-Tool fur die Dokumentation der Lagerung und Prozessierung von
Bioproben

HENRY (HIV Engaged Research Technology) ist die DZIF-eigene Biobanking-Software, die
von der Uniklinik Koln in der Arbeitsgruppe von Prof. Dr. Janne Vehreschild entwickelt wird.
Sie dient der Dokumentation von Lagerung und Prozessierung von unterschiedlichen
Bioproben (s. Abbildung 1). Die praktische Laborarbeit wird stark vereinfacht und
beschleunigt. Zugleich werden mdogliche Fehlerquellen minimiert und die Qualitat der
Dokumentation  gesteigert.  Informationen zu  Studien, Proben, Aliquots und
Prozessierungsschritten werden in HEnRY strukturiert erfasst und gespeichert. Mit den Ex- und
Importfunktionen konnen die Informationen zur Verbesserung der Zusammenarbeit
verschiedener Arbeitsgruppen ausgetauscht werden.

Weiter Feature von HEnRY sind:

- Studienmodul mit Entnahmeschemata und Labjournal, welches die Nutzer:innen selbst
gestalten kdnnen

- vordokumentierte Entnahmeschemata fiir Aliquots und Primérproben kénnen mit einem
Klick angewendet werden

- Masseneditierfunktionen fur die meisten Eigenschaften

- Ex-/Import von Studien

- virtuelle Ansicht von Lagerboxen

- Versandmodul

- vom Nutzer gestaltbare Etiketten mit QR Code

- vom Nutzer gestaltbare Lagerorte

- verschiedene Such- und Filterfunktionen

- CSV Export von Daten

- Ex-/Import von Probendaten als XML

- SQL Tool

- Anonymisierungsfunktion

- uv.m.

Da HENRY inzwischen fur die strukturierte Erfassung von Bioproben aus Tieren oder Zelllinien
verwendet wird, wurden mit dem neusten Update fiir diese Nutzergruppen anpassbare
Oberflachen zur Verfligung gestellt (s. Abbildungen 2-4). Ziel ist es, auch die medizinische
Grundlagenforschung mit einem kostenlosen Biobanken Tool zu unterstiitzen und die
Zusammenarbeit von klinischen Arbeitsgruppen um die Bereiche der Tierproben und Zelllinien
zu erweitern und zu fordern. Die Anpassungen der Oberflachen wurden gemeinsam mit
Arbeitsgruppen aus den entsprechenden Bereichen in Kéln zusammen entwickelt.

Des Weiteren wurde in der Zusammenarbeit mit dem Zentralen Bioproben Register (ZBR) ein
Meldemodul fir Proben und Aliquots an das ZBR entwickelt (Abbildung 6). Hier kénnen die
Nutzer:innen nach der Anmeldung am ZBR unkompliziert seine Probendaten an das ZBR



Ubermitteln. Die im ZBR enthaltenen Probendaten stehen dann den Forscher:innen des DZIF
zur  Verflgung und  koénnen dort abgerufen werden (Erklarvideo ZBR:
https://www.youtube.com/watch?v=77PJ7KJtryo)

Urspringlich wurde HEnRY im Rahmen der TP-HIV fur die Erfassung und Verwaltung von
Blutproben entwickelt. Inzwischen wird HENRY in verschiedensten Arbeitsgruppen zur
Dokumentation fiir Proben in den Forschungsbereichen Virologie, Onkologie, Dermatologie
und Nephrologie eingesetzt.

HENRY wird seit 2016 mit hoher Nutzerzufriedenheit an der Uniklinik Kéln eingesetzt und
wird dort tber den klinikseigenen Citrix Zugang zur Verfiigung gestellt. Im September 2021
werden mit HEnRY 5.136 aktive Patienten, 97 Zelllinien, 19.654 Proben, 149.829 Aliquots fur
44 laufende Studien/SOPs an der Uniklinik Koln verwaltet. HEnRY wird von 25
Arbeitsgruppen in 9 Zentren in 4 L&ndern verwendet.

Die Software wird unter der MIT Lizenz verdffentlicht und steht fir den kostenfreien Download
auf der Webseite tp-hiv.de zur Verfligung.

Weitere Informationen kdnnen Sie unter den folgende Links finden:

- https://bmcbioinformatics.biomedcentral.com/articles/10.1186/s12859-020-03596-1

- https://innerel.uk-koeln.de/forschung/henry/

- https://medfak.uni-koeln.de/service/it-services/henry-biobankentool

- https://www.toolpool-gesundheitsforschung.de/produkte/henry-hiv-engaged-research-

technology

Fur weitere Fragen und Anregungen wenden Sie sich bitte an Dr. Stephanie Heinen
(stephanie.heinen@uk-koeln.de), die Ihnen sehr gerne zur Verfligung steht.
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Abbildung 1: Ansicht der Bioprobenverwaltung mit gedffneter Ansicht der Lagerbox
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Abbildung 2: Oberflache fiir Patientendaten
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Abbildung 3: Oberflache fiir Tierdaten
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Abbildung 4: Oberflache fiir Zelllininendaten

Aliquots melden an Zentrale Bioproben Register (ZBR) des DZIF
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Abbild 5: ZBR Meldemodul fiir Biomaterial



